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Infektionssygdomme er en af vore største 
sundhedsmæssige problemer

• Mange forskellige patogener
– Oversete epidemier (E. coli, Staphylococcus)
– udbrud (Salmonella, cholera, listeria) 
– Pandemier (influenza, corona, cholera) –

COVID-19 en af mange

• Enorme konsekvenser
– Morbidity, mortality, economic

• Antibiotika er ofte essentielle

AMR – 1.5 – 5 million / year



Hvad verden behøver

• Real-tid data over forekomst og spredning af alle 
patogener og deres resistens
– Uafhængig af geografi, reservoir, og patogen

– Mulighed for hurtige analyser og deling af data:
• Myndigheder
• Udvikling af test og vacciner
• Kliniske beslutninger



Next Generation Sequencing (NGS)
Fordele

• DNA/RNA er fælles for alle patogener og metoder til analyse an 
derfor være fælles

• Det giver et fælles sprog



2009 vi kan alle dele

Behov
• Hurtigere deling af data

Løsning
• NGS er et fælles sprog der nemt og hurtigt kan deles

Forskning
• Bioinformatics for dummies

Og vi levede lykkeligt til vore dages ende
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Implemented for surveillance by FDA, Public Health 
Canada and US-CDC

ResFinder 4.0 provides predicted phenotypes



Current use is around 30,000 analyses per month and LMICs have started to become visible



2021 – Deler vi så globalt?

Behov
• Hurtigere deling af data

Løsning
• NGS er et fælles sprog der nemt og hurtigt kan deles

Forskning
• Bioinformatics for dummies

Og vi levede lykkeligt til vore dages ende

Stadig primært et forskningsværktøj
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Microbial Outbreak Surveillance System (MOSS)

Over 
night

2 - 8
hours

0.5 - 3
hours

Pathogen sampling from patient 
and cultivation

Purification  
And

Library prep. 

Sequencing Analysis
~5min



In-depth analysis of clusters available in front-end client, but summaries are also complied 
into a PDF report for each sample analyzed.



Felt-studium i Tanzania

• Dreng med diarre -> Campylobacter 
-> Ændret behandling -> respons og
hjemsendelse



NGS, open science, data-deling og global overvågning

• Store potentialer i NGS

• Online service bruges intensivt, men stadig mest til forskning

• Behov for at integrere den primære diagnostik mere

– Videreudvikling af bioinformatikken
– Nemmere deling af data
– Face-book for genomics



Guiding principles:
- Cross sector, cross domain, open source (not commercial)
- Interaction with the rest of the world (all inclusive)
- Data for action (actionable outputs)
- Central repository (tools to the data) (ENA, DDJ,NCBI)

Our vision: one system serves all

https://www.efsa.europa.eu/en

[image: image1.png]Technical University of Denmark DTU

oo
oo
SO








	Online og frit tilgængelige genomiske analyser��Bioinformatics for dummies�� Frank M. Aarestrup��fmaa@food.dtu.dk, www.genomicepidemiology, www.globalsurveillance.eu 
	Infektionssygdomme er en af vore største sundhedsmæssige problemer
	Hvad verden behøver
	Next Generation Sequencing (NGS)�Fordele
	2009 vi kan alle dele
	Slide Number 6
	Slide Number 7
	2021 – Deler vi så globalt?
	Microbial Outbreak Surveillance System (MOSS)
	Slide Number 10
	Felt-studium i Tanzania
	NGS, open science, data-deling og global overvågning
	Slide Number 13

