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Sygdomme forérsaget af fedevarebarne patogener udger en vigtig ekonomisk og sundheds-
massig belastning pa verdensplan. For at minimere forekomsten af fedevarebarne patogener 1
fodevareproduktionen og dermed oge fodevaresikkerheden, er metoder til pavisning og karak-
terisering af patogener nedvendig. Indferelsen af molekylaer diagnostik metoder baseret pa
pavisning af organismers nukleinsyrer har gjort pavisning, identifikation og karakterisering af

fodevarebédrne patogener hurtigere og med storre specificitet og sensitivitet.

Fokus 1 denne afthandling har vaeret at undersege brugen af forskellige nuklein-
syre baserede metoder til molekyler diagnostik af fedevarebarne patogener med fokus pa
Salmonella og Bacillus cereus med henblik pé at forbedre fodevaresikkerheden. Forskningen i
athandlingen beskeftiger sig med to dele af molekylaer diagnostik: Karakterisering af Sa/mo-
nella for en bedre forstdelse af adfaerden 1 svinekedsproduktionsmiljeer og pévisning af B.

cereus 1 fodevare-, foder- og vandprever uden forudgdende dyrkning.

Salmonellas evne til at overleve i1 fedevareproduktionskeeden menes at skyldes
fasthaftelse pd udstyrs- og kedoverflader, samt den efterfelgende kolonisering. I et studie i
denne athandling blev det vist, at vaeksttilstanden for Salmonella har betydning for fasthaftel-
sen pa en svinekedsoverflade, hvilket yderligere har betydning for at kunne fordrsage kryds-
kontaminering 1 slagtekaden. Salmonella celler, der blev dyrket immobiliseret havde lettere
ved at slippe kedoverfladen. I slagteprocessen kan Salmonella findes som immobiliseret pé
svineked, hvilket gor at celler med lav fastheftningsevne har en storre risiko for krydskonta-
minering. Derimod vil en sterkere fastheftning gere dekontamineringstiltag mere vanskelige.
Salmonellas evne til fasthaftelse kunne til en vis grad knyttes til specifikke gener. Deletionen
af operonerne for enten prg eller fThDC 1 S. Typhimurium resulterede i en lavere fastheeft-
ningsevne til en svinekedsoverflade. Desuden blev det fundet at en S. Rissen isolat med svag
fasthaeftning efter immobiliseret veekst manglede to fimbriae gener, safC og IpfD, som er vig-
tige for fasthaeftning og dannelse af biofilm. Derudover blev det fundet at S. Typhimurium
udsat for et varmechok blev mere modstandsdygtig overfor efterfolgende varme- og syrepa-
virkninger, hvilket kan geore efterfolgende dekontamineringstiltag vanskeligere, og dermed

fore til en hgjere risiko for forurening af fodevarer.
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Bevidst eller utilsigtet forurening af fedevarer, foder og vandforsyning udger en
trussel mod folkesundheden pé verdensplan, og behovet for generiske pavisningsmetoder,
som kan screene for mange patogener pd samme tid er onskelig. En metagenom-baseret direk-
te 16S rDNA sekventeringsmetode blev evalueret som et redskab til screening af ukendte bak-
terier uden forudgaende dyrkning. B. cereus i flaskevand blev brugt som model for metoden.
Resultaterne viste, at metoden kunne pévise B. cereus i koncentrationer af 10°-10° CFU/L,
hvilket er et niveau som kan bruges til pdvisning i udbrudssituationer. Som folge heraf blev
metoden fundet til at veere en god kandidat til pavisning af B. cereus og til screening for bak-
teriel forurening i vandprever. Metoden blev yderligere testet pa en raekke fedevare- og fo-
derprever. For metoden kunne benyttes til denne type prover, blev fem forskellige kommerci-
elt tilgengelige DNA ekstraktions kits evalueret, og MasterPure DNA Purification Kit blev
fundet at vere det bedst egnede til fodevare-og foderprover. Pavisning af B. cereus i disse
prover blev fundet til at vare mere kompliceret sammenlignet med vandpreverne, og for at

metoden skal kunne anvendes pd denne type af prover, skal yderligere optimeringer udferes.

Denne athandling bidrager til bedre forstaelse af adfeerden af Salmonella i svi-
nekeadsproduktionen og hvilke faktorer, der pavirker tilpasningen og overlevelsen. Disse fund
kan bruges til bedre kontrolforanstaltninger for Salmonella ved at bidrage til udviklingen af
mere hensigtsmaessige produktionsmiljeer indenfor fedevareproduktion, og som kan vere
med til at forbedre fodevaresikkerheden. Desuden blev metoden til direkte pavisning af B.
cereus 1 forskellige biologiske matricer fundet lovende med potentiale til at blive kunne bru-
ges til screening af patogener. Metoden vil derfor veere anvendelig 1 udbrudssituationer, hvor

den fordrsagende patogen kan veare ukendt.
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